Table S1. Transcriptomic features included in the joint pathway analysis. The table presents gene-level statistics obtained from DESeq2 analysis, including mean normalized count, log2 fold change, standard error of the log2 fold change estimate, raw p-value, and false discovery rate (FDR)-adjusted p-value.
	Gene Symbol
	Mean Normalized Count
	Log2 Fold Change
	SE (Log2FC)
	Wald Test p-value
	Adjusted
p-value (FDR)

	COL1A1
	362
	-5.940
	1.490
	0.000
	0.132

	RPL12
	2103
	6.260
	1.520
	0.000
	0.132

	IFI30
	1514
	0.654
	0.169
	0.000
	0.136

	IDH2
	3613
	0.241
	0.066
	0.000
	0.243

	GP9
	94
	1.060
	0.302
	0.000
	0.359

	CDC6
	206
	0.642
	0.202
	0.001
	0.686

	ESPL1
	333
	0.798
	0.255
	0.001
	0.686

	CDCA8
	147
	0.860
	0.286
	0.002
	0.686

	CENPT
	125
	0.805
	0.262
	0.002
	0.686

	GNPDA1
	995
	0.214
	0.070
	0.002
	0.686

	PYCR1
	76
	0.889
	0.296
	0.002
	0.686

	SHMT2
	1036
	0.314
	0.103
	0.002
	0.686

	STX1A
	48
	2.900
	0.968
	0.002
	0.686

	GBP2
	476
	0.999
	0.343
	0.003
	0.686

	IL17RB
	51
	-0.830
	0.282
	0.003
	0.686

	MANF
	442
	0.467
	0.161
	0.003
	0.686

	TUBG1
	380
	0.354
	0.119
	0.003
	0.686

	BOLA-DQA5
	949
	-2.930
	1.030
	0.004
	0.686

	CCNB2
	105
	0.854
	0.301
	0.004
	0.686

	CDC20
	266
	0.799
	0.283
	0.004
	0.686

	IL1R2
	91
	-0.629
	0.223
	0.004
	0.686

	MYBL2
	501
	0.663
	0.235
	0.004
	0.686

	VWF
	1271
	1.170
	0.417
	0.004
	0.686

	BIRC5
	181
	0.854
	0.308
	0.005
	0.686

	COL1A2
	141
	-4.350
	1.580
	0.005
	0.686

	HDLBP
	5375
	0.176
	0.064
	0.005
	0.686

	NR4A2
	72
	-0.532
	0.193
	0.005
	0.686

	NUDT12
	170
	-0.472
	0.170
	0.005
	0.686

	TXNDC5
	2390
	0.644
	0.230
	0.005
	0.686

	UBE2C
	159
	0.660
	0.238
	0.005
	0.686

	KDM4B
	1844
	-0.246
	0.090
	0.006
	0.686

	KPNA2
	644
	0.328
	0.120
	0.006
	0.695

	BUB1B
	131
	0.763
	0.284
	0.007
	0.709

	CCNB1
	139
	0.793
	0.294
	0.007
	0.709

	COL3A1
	114
	-3.530
	1.330
	0.007
	0.709

	H2AZ1
	1450
	0.301
	0.114
	0.007
	0.709

	JCHAIN
	5426
	1.090
	0.408
	0.007
	0.709

	NEK2
	67
	0.865
	0.325
	0.007
	0.709

	NMNAT2
	49
	0.728
	0.274
	0.007
	0.709

	NCR3
	457
	-0.425
	0.160
	0.008
	0.709

	SEC61G
	341
	0.332
	0.125
	0.008
	0.709

	PRIM2
	157
	0.291
	0.112
	0.009
	0.759

	ESCO2
	93
	0.786
	0.305
	0.009
	0.783

	GINS1
	232
	0.491
	0.190
	0.009
	0.783

	CCNE2
	79
	0.695
	0.270
	0.010
	0.783

	CKS1B
	132
	0.557
	0.218
	0.010
	0.783

	FOXM1
	121
	0.699
	0.272
	0.010
	0.783

	H2BC5
	90
	-0.399
	0.156
	0.010
	0.783

	MDH1
	624
	0.279
	0.109
	0.010
	0.783

	ABL1
	807
	-0.182
	0.073
	0.012
	0.831

	AGA
	425
	-0.213
	0.085
	0.012
	0.831

	EZH2
	690
	0.385
	0.154
	0.012
	0.831

	GATM
	330
	0.789
	0.315
	0.012
	0.831

	CD1A
	72
	-0.710
	0.286
	0.013
	0.856

	RAB5B
	3161
	-0.116
	0.047
	0.013
	0.859

	CDK2
	351
	0.307
	0.125
	0.013
	0.869

	TK1
	790
	0.359
	0.146
	0.013
	0.870

	KIF20A
	101
	0.772
	0.316
	0.014
	0.888

	MRI1
	537
	0.467
	0.193
	0.015
	0.888

	PM20D1
	83
	0.407
	0.168
	0.015
	0.888

	PPP1R12B
	563
	-0.456
	0.189
	0.015
	0.888

	PRKCE
	463
	-0.237
	0.098
	0.015
	0.888

	GTSE1
	166
	0.455
	0.190
	0.016
	0.888

	KIF4A
	141
	0.654
	0.274
	0.016
	0.888

	KIFC1
	489
	0.450
	0.188
	0.016
	0.888

	MCM4
	797
	0.475
	0.198
	0.016
	0.888

	UBE2S
	433
	0.482
	0.201
	0.016
	0.888

	FUCA1
	944
	-0.436
	0.183
	0.017
	0.888

	IL12RB2
	157
	0.570
	0.240
	0.017
	0.890

	NSD2
	1046
	0.367
	0.154
	0.017
	0.890

	AAAS
	269
	0.335
	0.142
	0.018
	0.907

	DTL
	58
	0.866
	0.368
	0.018
	0.907

	FBXO6
	212
	-0.310
	0.132
	0.019
	0.920

	GNMT
	43
	-5.700
	2.450
	0.019
	0.920

	SPDL1
	60
	0.534
	0.228
	0.019
	0.920

	GINS3
	143
	0.371
	0.160
	0.020
	0.920

	TOP2A
	623
	0.615
	0.265
	0.020
	0.920

	ORC1
	236
	0.677
	0.294
	0.021
	0.933

	TUBB4A
	58
	0.562
	0.244
	0.021
	0.933

	FBXW8
	459
	-0.421
	0.185
	0.022
	0.936

	NDUFV1
	1535
	0.213
	0.093
	0.022
	0.936

	XRCC6
	1040
	-0.234
	0.102
	0.022
	0.936

	CCNA2
	156
	0.651
	0.287
	0.023
	0.936

	PKMYT1
	503
	0.272
	0.120
	0.023
	0.936

	THEM4
	106
	0.339
	0.149
	0.023
	0.936

	ANXA2
	4736
	0.275
	0.123
	0.024
	0.936

	KIF2C
	99
	0.774
	0.343
	0.024
	0.936

	PGLYRP2
	170
	-0.288
	0.128
	0.024
	0.936

	MAPK9
	97
	0.393
	0.176
	0.025
	0.936

	PPT1
	3406
	-0.269
	0.120
	0.025
	0.936

	RAD51
	138
	0.468
	0.210
	0.025
	0.936

	SMAD7
	148
	-0.310
	0.139
	0.025
	0.936

	GALC
	196
	-0.423
	0.190
	0.026
	0.936

	PRKN
	70
	-0.422
	0.190
	0.026
	0.936

	ACACB
	583
	0.321
	0.146
	0.027
	0.936

	ARV1
	149
	-0.319
	0.145
	0.027
	0.936

	FBXW2
	720
	-0.177
	0.080
	0.027
	0.936

	PDE2A
	308
	-0.502
	0.227
	0.027
	0.936

	PTGR1
	571
	0.964
	0.439
	0.028
	0.936

	NEIL2
	82
	-0.414
	0.190
	0.029
	0.936

	RAB8A
	2880
	0.161
	0.074
	0.029
	0.936

	TUBB4B
	2435
	0.177
	0.082
	0.029
	0.936

	ADCY4
	365
	-0.354
	0.163
	0.030
	0.936

	APP
	692
	-0.295
	0.136
	0.030
	0.936

	CDC25A
	113
	0.744
	0.344
	0.030
	0.936

	FDXR
	349
	-0.328
	0.152
	0.030
	0.936

	IL9R
	136
	-0.830
	0.385
	0.030
	0.936

	EIF4G1
	6391
	0.079
	0.037
	0.031
	0.936

	NCAPH
	327
	0.497
	0.232
	0.031
	0.936

	SEC24D
	666
	0.276
	0.128
	0.031
	0.936

	DNA2
	30
	0.772
	0.361
	0.032
	0.936

	HSP90B1
	7088
	0.385
	0.180
	0.032
	0.936

	LSR
	212
	-0.414
	0.194
	0.032
	0.936

	NDUFA1
	440
	0.167
	0.078
	0.032
	0.936

	PCNA
	983
	0.310
	0.145
	0.032
	0.936

	PLEKHA5
	101
	-0.603
	0.282
	0.032
	0.936

	SUCLG1
	1126
	0.201
	0.094
	0.032
	0.936

	ATP2B2
	116
	-0.736
	0.346
	0.033
	0.936

	CDK1
	100
	0.583
	0.275
	0.033
	0.936

	GINS2
	114
	0.602
	0.283
	0.033
	0.936

	LTB
	10328
	-0.189
	0.089
	0.033
	0.936

	PLK4
	130
	0.509
	0.239
	0.033
	0.936

	ZNRF2
	494
	0.173
	0.081
	0.033
	0.936

	CENPF
	667
	0.579
	0.275
	0.034
	0.936

	PTTG1
	100
	0.607
	0.287
	0.034
	0.936

	UBE2J1
	724
	0.338
	0.160
	0.035
	0.936

	BOLA-DQB
	2550
	-1.940
	0.929
	0.036
	0.936

	KIF22
	376
	0.463
	0.222
	0.036
	0.936

	POLE
	322
	0.479
	0.229
	0.036
	0.936

	TNFSF8
	1173
	-0.247
	0.118
	0.036
	0.936

	FANCC
	226
	-0.221
	0.106
	0.037
	0.936

	KIF3C
	347
	-0.264
	0.127
	0.037
	0.936

	ZNF830
	529
	-0.171
	0.082
	0.037
	0.936

	BAK1
	1315
	0.194
	0.094
	0.038
	0.936

	CENPE
	142
	0.519
	0.251
	0.038
	0.936

	KIF15
	200
	0.525
	0.254
	0.038
	0.936

	KNTC1
	120
	0.515
	0.248
	0.038
	0.936

	LNX1
	121
	-0.513
	0.248
	0.038
	0.936

	MCM5
	1234
	0.409
	0.198
	0.038
	0.936

	TPX2
	471
	0.451
	0.218
	0.038
	0.936

	CARNS1
	105
	-0.418
	0.203
	0.039
	0.936

	CLSPN
	228
	0.503
	0.245
	0.039
	0.936

	ENDOD1
	1016
	0.334
	0.162
	0.039
	0.936

	GPR84
	129
	0.752
	0.365
	0.039
	0.936

	SEC61A1
	4094
	0.202
	0.098
	0.039
	0.936

	TNF
	382
	-0.258
	0.125
	0.039
	0.936

	APBB1
	214
	-0.397
	0.194
	0.040
	0.936

	MCM2
	994
	0.525
	0.257
	0.040
	0.936

	NDUFB7
	302
	0.223
	0.109
	0.040
	0.936

	OAS2
	470
	1.680
	0.819
	0.040
	0.936

	P4HB
	6330
	0.236
	0.115
	0.040
	0.936

	MBTPS2
	161
	-0.255
	0.125
	0.041
	0.936

	POLE2
	53
	0.537
	0.264
	0.041
	0.936

	PRKAB1
	981
	-0.124
	0.061
	0.041
	0.936

	PSMD3
	1723
	0.127
	0.062
	0.041
	0.936

	CHDH
	62
	-0.811
	0.400
	0.042
	0.936

	PCLAF
	203
	0.728
	0.359
	0.042
	0.936

	FOLH1
	124
	0.895
	0.444
	0.043
	0.936

	NCAPG2
	223
	0.416
	0.206
	0.043
	0.936

	NCK1
	797
	-0.142
	0.070
	0.043
	0.936

	PSMD2
	2688
	0.121
	0.060
	0.043
	0.936

	XRCC4
	144
	-0.390
	0.194
	0.043
	0.936

	ATP5F1B
	6795
	0.117
	0.058
	0.044
	0.936

	C1QA
	510
	0.583
	0.291
	0.044
	0.936

	CLTB
	642
	0.221
	0.110
	0.044
	0.936

	MRC2
	105
	-0.461
	0.229
	0.044
	0.936

	ATP5PO
	894
	0.170
	0.085
	0.045
	0.936

	CD27
	2700
	-0.188
	0.094
	0.045
	0.936

	FSCN1
	422
	0.756
	0.377
	0.045
	0.936

	NDUFS4
	282
	0.196
	0.098
	0.045
	0.936

	RAN
	1974
	0.190
	0.095
	0.045
	0.936

	SKA2
	175
	0.392
	0.197
	0.045
	0.936

	TREML1
	146
	0.615
	0.308
	0.045
	0.936

	ETHE1
	404
	0.227
	0.114
	0.046
	0.936

	PTGDR2
	394
	-0.674
	0.338
	0.046
	0.936

	HRH2
	1383
	-0.583
	0.293
	0.046
	0.940

	ACTN1
	3597
	-0.275
	0.139
	0.047
	0.940

	NCAPG
	251
	0.516
	0.260
	0.047
	0.940

	TOLLIP
	3314
	-0.179
	0.090
	0.047
	0.940

	C1QBP
	601
	0.208
	0.106
	0.048
	0.940

	KIF11
	248
	0.472
	0.239
	0.048
	0.940

	NCEH1
	684
	-0.196
	0.099
	0.048
	0.940

	AGO4
	1025
	-0.258
	0.131
	0.049
	0.940



